Предсказание генов во фрагменте генома бактерии Yersinia bercovieri

Программой seqret был создан файл с последовательностью 1-4000 и AC – AALC01000102. Потом с помощью команды wossname была определена определена программа для трансляции открытых рамок считывания. Наиболее подходящей оказалась getorf (использованные параметры: -minsize 240, -table 11(bacnerial), -find 1).

С помощью команды seqret sw –org:enterobacteriales был получен файл с последовательностями Enterobacteriales. Потом с помощью formatdb для них были получены индексные файлы. 

Был проведен поиск всех рамок считывания по последовательностям Enterobacteriales, на основе чего предположена структура генов.

Скрипт, которым получен результат о числе гомологов каждого ORF'а:

seqret alc102_orf.fasta:AALC01000102_1 stdout | blastall -p blastp -d entero -e 0.01 | grep "Number of sequences better than 1.0e-02" 

seqret alc102_orf.fasta:AALC01000102_2 stdout | blastall -p blastp -d entero -e 0.01 | grep "Number of sequences better than 1.0e-02" 

seqret alc102_orf.fasta:AALC01000102_3 stdout | blastall -p blastp -d entero -e 0.01 | grep "Number of sequences better than 1.0e-02" 

seqret alc102_orf.fasta:AALC01000102_4 stdout | blastall -p blastp -d entero -e 0.01 | grep "Number of sequences better than 1.0e-02" 

seqret alc102_orf.fasta:AALC01000102_5 stdout | blastall -p blastp -d entero -e 0.01 | grep "Number of sequences better than 1.0e-02" 

seqret alc102_orf.fasta:AALC01000102_6 stdout | blastall -p blastp -d entero -e 0.01 | grep "Number of sequences better than 1.0e-02" 

seqret alc102_orf.fasta:AALC01000102_7 stdout | blastall -p blastp -d entero -e 0.01 | grep "Number of sequences better than 1.0e-02" 

seqret alc102_orf.fasta:AALC01000102_8 stdout | blastall -p blastp -d entero -e 0.01 | grep "Number of sequences better than 1.0e-02" 

seqret alc102_orf.fasta:AALC01000102_9 stdout | blastall -p blastp -d entero -e 0.01 | grep "Number of sequences better than 1.0e-02" 

seqret alc102_orf.fasta:AALC01000102_10 stdout | blastall -p blastp -d entero -e 0.01 | grep "Number of sequences better than 1.0e-02"

Таблица ORFов
Структура генов:

     14-------->1150               2782------------->3069        3196<-------------3885
________________________________________________________________
